Promotionsstelle Dr.rer.nat. zu vergeben

Am Institut far Klinische und Molekulare Virologie, FAU Erlangen-Nurnberg, ist in der
AG von Herrn Prof. Dr. Manfred Marschall eine naturwissenschaftliche
Promotionsstelle zu vergeben (Dr.rer.nat.). Es handelt sich um eine Personalstelle
E13-65%, welche mind. 3 Jahre finanziert wird, und mit einem Projektthema, welches
anhand des Forschungskonzepts der AG (siehe anbei) noch im Detail formuliert
werden kann.

Eine Anstellung kénnte unmittelbar erfolgen, spatestens im ersten Quartal 2023.
Kandidaten/innen aus den Studiengangen Zellbiologie, MolMed, ILS, ilmmune oder
vergleichbaren Qualifikationen sollten idealerweise Vorkenntnisse im Fach Virologie
mitbringen und sich bitte direkt an Herrn Prof. Marschall wenden. Die Bewerbung sollte
durch Zusendung eines Bewerbungsfiles bzw. Kontaktinformationen erfolgen, sehr
gerne auch initial per Telefonanruf oder personlichem Gesprach in der Virologie.

Prof. Dr. Manfred Marschall

Institut fir Klinische und Molekulare Virologie
Friedrich-Alexander-Universitat Erlangen-Nurnberg
Schlossgarten 4, 91054 Erlangen

Tel ++49 9131 85-26089 (Biiro) -22106 (Labor)
Email manfred.marschall@fau.de
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Regulatory protein kinases of herpesvirus infections -
viral replication, host interaction and antiviral therapy

HCMV pUL97
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